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Figure	  S1	  	  	  Similarity	  and	  distribution	  of	  	  (A)	  LTR	  retrotransposons,	  (B)	  DNA	  transposons	  and	  (C)	  MITES	  across	  the	  Supercontig	  
assemblies	  of	  BFP-‐ToxAC.	  The	  repeat	  family	  name	  is	  indicated	  on	  the	  left.	  The	  color	  scale	  on	  the	  right	  indicates	  %	  similarity	  
from	  0	  (black)	  to	  100	  (red).	   
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