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Figure S1   Venn diagram of outlier loci detected by Lositan, Arlequin and BayeScan.  
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Figure S2   The estimated current and potential LGM natural distributions of C. japonica.  
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Tables S1‐S3 

Available for download as Excel files at http://www.g3journal.org/lookup/suppl/doi:10.1534/g3.114.013896/‐/DC1 
 

Table S1   Outlier loci detected by Lositan and Bayscan (P<0.01). 

Table S2   Outlier loci detected in each variety group. 

Table S3   The results of Principal Component Analysis (PCA) of environmental variables. 


