Dataset S5. WOVitB Segment 1 ORF nucleotide sequences
The nucleotide sequences of the open reading frames in WOVitB Segment 2.

>WOVitB_segment2_Vbgp26_phage_related_protein 

ATGTCAATTCTCACACAGTCAGGAAGAGCAGCAATAGCAGCAAGTATAAAAGAGCAATCTCTACATCTTGCCTGGGGCAGTGGTGATACGAGCTGGGAAAGTAGCCATCAGGTCGAAAAAGTTTTTATTGAGGGTGAAATAGCTCTAGATTACCACACTATTAAAGATGTAAGGGTTTTTACAGGACAAACAGTGTATCAATCCAGTATTGACTATATAGTTGAGAGCAGTAGTGGTATAATAAAACGTACGGAAAACAGCTCTATTCCAGCAAGTGATAAAGTTACCATAGAGTACATTCAAAGCACACCACCTGAACCTATAAATTCTATAAAGCTCTTGAATGAACTTGGCAGACGTACTGCAGATGAAGTGCTATTCTGCACAGGTGATGAAAACGGCGAACTTATAACTCCTTCTGGAAGGTTTAAACCATCGAATGTACCAACCAATAATCTTTTTCTCAAATTCACTTTCGATTTCACGGATGCAGCAAATCAAGTTATCAGGGAACTCGGGGTTATGGTTGGTACACAGGTAAAGAAGAAAGCACCTCCTGGACAGAGATATTTTGAGCCAAAAGATGTAGAAGATCCTGGAATTTTGTTAGTTTTAGAACACACTGTACCACTTATTAGAACTGCAGCAACTCGGGAAACTTTTTCATTCGTTGTAACTTTTTGA

>WOVitB_segment2_Vbgp27_putative_virulence_protein_VrlC.1 

ATGACCTTAAATAGTTATTATAACCGCTTTAATCCTGACAAAGAATACGAAAAAAGCTTGTTTCTTGCTGGAAGAGGTTTGCAATCTGCAGAATTAAACGAGACTCAGGAGTATGCTCTCTCTAAGCTTAAAGGCATAGGTGATGCAATATTTCGTGATGGTGATGTTATAACAGGAAGCAATTGTATTATAGATAGAGAAACTGGTAAAGTTACGCTTGAATCAGGAAAAATCTATCTGCGCGGTGCAGTTAGAAAAGTCGAAAAAGAAGAATTTGTTATTCCACTGAGTACCACAGTTCGCATAGGTGTTTATTATGTAGAATCTACGATTACAGAACTTGAGGATGAAAACCTTCGTGATCCTGCTATTGGTACAAGAAACTATCAGGAAGTAGGAGCTGCAAGGCTTAAAATTTCCACCATTTGGGGTTATCAAGCAGAAGGTCTTTCTCCACGTTTTTCTGAAGGAGAGTTTTATCCAATCTATAACATTGAAAATGGAGTATTAATAGAACATTCACCGCCACCACAAGCAAATATAGTAACTACCGCTCTTGCTCGTTATGACAAAGAGGCAAATGGTTCCTACGTCGTAAATGGTCTTGAAGTAATGTTCCTGCAAAAGGAAGAGGGAGAAGGAGGAAAAAAAATATTTGTGATTAATGAGGGCAAAGCTCATGTTGATGGCTATGAGATTGAGTTACCTCACAGTATTCGCATTTCTTTTGATGAAGATCCAGATATAAAATCAGTTGAATCAGAACCACATACTTTTCAGCCAAATAGCCAAAGGGTAATGGAGCTTAAAGTTAATGATTTCCCAATAAGTGAAATTAAAAAAGTAGATATCACTATTCAAAAAACTATTACCATTACTCATGGTTCATATTCAGGAGCCATTGATCCAATACCTGACTCTGCAGTACTTGAGATTATTCAAGCTAAACAAGGCAATGTAATTTATGAAAATAGTGTAGATTATAAATTAAACGCAGGAAATGTTGATTGGTCATTACCAGGCAAAGAACCAGCTCCTGGAAGTAGTTATCAAATAACCTATCGTTGCCGTACCCACGTAAGCCCTGAAGATATAAGTGAAGAGGGGTGTAAAGTAAAAGGTGCAGTTGATAACAGCTTGGTTCTGATTGATTACACTTGGAAAATGCCCCGTTTTGATTTAATTACTATCGATAGCAAAGGGGTGGTAAGGAGAATAAAAGGTATAGCTCACCCTTGGCGACCATCAATGCCTAGAGCGCCTAGTGGACAACTTCTGCTCTGCTACATTCACCAAACATGGAAAAACGGAGAAGGGGTAAAAATAGTGAATAATGCTATTCATGCTGTACCGATGAATGAGCTTGAAGCAATGAAAAAAGGAATAAATGATCTTTATGCGCTGGTTGCAGAGGAACGTCTACGCAGTGATGCAAATTCAAGAGAACCTACCACCAAAAAAGGAGTATTTGTTGATTCGTTCTTCGATGATGATATGCGTGATCAAGGAATTTCGCAGTCTGCAGCGATAGTAAACAAGGAATTAATTTTACCAATAGATGTAACGATTGCTGATATTGATGGAGGAGAAAAAACTTATTTGTTGCCGTATGAACTTGAACCGGTACTGGAGCAGCTTTTACAGACCAAAGGAGAAAAGATCAATCCATATCAAGCTTTTGATCCAGTCCCGGCACAAATTACTCTAAATAAAAATATAGATCACTGGACAGAGGTTACCACGAATTGGAAAAGTCCAGTAACGAGAGTATTTAATGTTAAAGAAACAACAGAGCTGCTGTCAAGTACTTCGTATGAAGCTGAATTTATGAGAGAAGCGGTACAAGATTTTGAAATTGAAGGTTTTGAGCCAAATGAGAGGCTTAAGGAGATAAAATTTGACGGTATGAGCATTCAACCTACAGCATAA

>WOVitB_segment2_Vbgp28_putative_virulence_protein_VrlC.2 

ATGTTAACAGCTAACAACCAAGGAAAATTAAAGGGAAAGATAAAAATCCCAGCAAACATTCCAGCAGGTACTAAATTAGTACAGTTTTATGGGGATAAAGGAAGCTATGGAGAGACAACTTATACTGGTAAAAAAACTATTACCATAGAAGAAAGAAGAAGAGTTATCGCAGCAAGACGAGTTGATCCATTAGCGCAAACATTTACGCTAAATGAAAGTAGGCACATAGGAGGTGTGGAGCTATGGTTTATAAATAAAGGCAAAAAACGTGTTGTTGTTCAGACTAGAGAAACAGCAGTGGGAATGCCCTCACAAACTGTTATCGCTGAAAGCTATATTGAGCCAAAAGATATAAAGGTAGATGGTACAGCAACACGTATTACTTGGTCACCAGTGTTTTGCCATGCAGGACAAGAGTATGCAATAGTGCTACTCACTGATGATGCAGATACTGCAGTAAAAATAGCAGAACTTGGCAAATATGATTCAGTAAATAGTAGGTGGGTAACAAGTCAACCATATCAAGTAGGAGTATTACTCTCATCAAGCAATGCAAGTACGTGGACACCACATCAAAATTTAGATTTAACGTTTCGATTACTAGCTGCAAAATTTAGCGAACTTTTTCACCTTTTTAATCTTGGCAAAGTCAATGCGAATAACGTATCAGATTTAATAGTTTTAACAAATGTTGAAAAAGTAGCATTTGATACCAATGTAGAATTTATTTTAACAGACGAAGAGGGAAGAGAAAACTTTCTGTCTGATAATTTGCCACTTGCATTGCGTGAAAGATTATCTGGAGAGCTAACGGTAAAAGCAAGCCTAAAAGGAGGGCAAGAAAAAAGTCCAGTTCTTTATCCTGGGTTACAGTTAGTTATGGGTAATCTTTCAGAGTCTGGAGATTATGTAACTAGGAGCATTACCGCAGGATCCAATACTAAGGTTACCATAACGTATGATGCATTAATACCTGGCACTGCAGATGTAAAATCATATGTGGAACAAAGCGCTAAAGGGGGAGAAAAATGGCAATTAGTAAATTTAACATCAGGAAAACCAATTGGAGAAAATTGGGTGGAGAGAACTCATGTGCTATCAAACTTTAATGGCAATGAGACAAGGATAAAATTGGTTTTAAGTGGAACGGTTATTTATCGTCCTAAAGTCAAAAATTTGCGAGTGATTATTACTTGA

>WOVitB_segment2_Vbgp29_phage_related_protein 

ATGCCAAATAACCAAAGCAAACGAGGATATACACTACCACATCCAGAAAACATTGCAGTGGAAGATGTAGTACGTATTCGAAGAGCTATAGAAAAAATAGATGAAGATATTACCGAAAGAGAAGATAAACATAATCAACTAAAAAATAATTTTAAACGATTTAGATTTGAAACTTTTTTGAATTTTTGGGAATGA

>WOVitB_segment2_Vbgp30_phage_related_protein 

ATGAAAGAAGCAATATACCAAAGGATAAAGGATTTAGCAGCAACCAGCACACCTGATCAACTTGCATATCTTGCAAAATCTCTGGAATTGATAGCAGATAAAAAAGCTATTGCCAACGTTGTACAGATGACTGAAGTAAAAGGGATAATTGATACACTACAAAAAAGACTTAAGGATTTAGCGGTAAATAGTACTCCAGATCAGCTTGCATATCTTGCTAAAGCATTGGAATCAATAGTCGACAAAAGTGCGGTCTCTGAAATTGTACAAATGACAGATCGTAAGCTAAAAGAACTTCTTGATAGTGCAAGAAAACACTTAACTGATCTGGATAATAAAAAAGCTAGTTCTTTAGCAGTGATCTCTGAATCAGAGAAGCAGTTATTAAAGAGAATTGATGAAAAAGGAACAACAAATTTATCGCTACTTGATACGAGAAAGAATGCCAATATTGCAGCAATAAACAGTGTTGGCAATGATCATAAAGATGGTCTAAAAGGTTTAGTGAATAACTTCCGTACTGTTAATGATGTGCCAAGCGGTTCATCGATCATGAAAGAAGTAAGAAATCGTCACATGATTGAACCTGGAGCATTACCTTTTTTATTTGGTGTACTAAGTAGAAAAAATAATTACTTTGGTCACGGAACTTTTACAACTGAGCTTGGTCAGTGGAGTAGTGATATAACAAAAACAGACTATATGTTACAACTACTAGCAGGTACTCACACATATGATACAAGCTATGTTAGTTTTTATCGGCCAAGACAATTGTGCTTTTTAGAGGGAAGCAAAGGTACATTTATCTATGGAGAATCATACCCAAGATTCATGTATGATGGATTTTCTGAGCAATTCAATATGCTGAAATACCCTTATGCTGCACTGGGAGTAATATTCGTAAAAAACACAAGCAATGTAGATATAAGTAAAACTATAAACTTTGTTGGATCTGCAATGTGGTATAAAGATGAAGTTAATTATGGGGGAGCAGGATTATTTATAGGTACACCTGATAGAACTAATACAAGGAAGTCAGAGATTTCGAGAATTACTTGGACACGTATTTATCAGCATGAAATTAGCAGTTCTGAATTTATTGGATTAGGTAACATAATCATTCCAGCAGGAAAAACCGTTACAGTGTTACTTTATACGTCATCCAATCTTCACTCAGAAGGTGAAAGAGTTGGTGAGACACCTGAGTTCTTTGCAAGTGAGCATGCGTATAGCACAATCTATGGTCAATTTATACAGTGGGGAATATACAATTTTCGCAGCAATTTTTTAACTACAGGGCTTGAGGTGGACGTAGAGAGGACGCTAAGAGCTTGGCAATGTCCAGGGTTAGATGCAACATATAAACTTTGGCATTAA

>WOVitB_segment2_Vbgp31_tail_sheath 

ATGACAGAACAATTTTTACATGGGGTAAATGTTATTGAGGTTACCTCAGGGACAAGATCAGTGCGTACAGCTAAATCATCAGTGATAGGTGTAATTGGTACTGCACCTGAAGCCGATGAGCAAAAATTTCCGCTAAATAAACCAGTGTTAATTGCAGGAAGCTTAAAAGAAGCGGTAAAACTTGGCAAAAAGGGGACTCTTTTTTCAGCAGTAAATGGAGTATTTTCCCAAATTGGTGCAACAGTAGTAGTTATTCGAGTTAAAGAAAGTGAAAACAGCGATTCAAAGCTCAAAGAAAGTGAAACTATCCAAAATATAATTGGCGGTGTTGATAAAGAGACTGGAGAGTATCAAGGGATAGAGGCATTCCTCAGTAGTGAAAGCATAGTTCATATTGCTCCAAGAATATTAATTGCACCTCAATTTACTCACCAACTACCAGAAGATGGCAAAAATTCAGTGGTTTCAGCATTAATTCCTATAGCAGAAAAATTAAGAGCAATTATTGTTGCAGATGGACCAAATACTAATGATGAAGAAGCAATCAAGTGGAGAAAAAGTGTAGGTAGCTCAAGAGTTTATATTATTGATCCTTGGGTTAAGGTACTTATTGAAGAAGAAATTTTGCCAGCAAGCCCGTTTGTAGCTGGTTTAATAGCGAAAGTAGATAGCGAACAAGGATTCTGGCACTCACCTTCAAATAAAGAAATAAACGGTATTGTTGGAACAAGCAGGCCTATTGATTTTACGCTCGGTAATACAAATTGTAGAGCAAACCACTTAAATGAAAATGAAGTAACAACGATAATTCATCAAAATGGCTATAGGCTTTGGGGAAATAGAACATGTTCAAATGATTCGAAATGGGCTTTTCTGTCAGTGAGGCGTACTGCAGATTTAATCAATGATAGTTTACTTCGAGCTCATCTATGGGCAGTTGATCGCAATATTACCAAAACTTATATAGATGATGTAATTGAGGGGGTGAATTCTTATCTTGCGCATCTGAAAGCACAGGGGGCAATTATCAGCGGAAAATGTTATGCAACACCAGAACTCAATACGCCGGCAAACATTGCAAGTGGAAAAGTGTTTTTTGATTTTGAGTTTACACCGCCATATCCAGCAGAACAGATTACTTTCAGGTCACATCTTGTGAGTGGTACAATATTATAA

>WOVitB_segment2_Vbgp32_tail_tube 

ATGTTACCGAAGATTTTAAAGAATTTTAATGTATTCGTAGATGGTCGTGGTTATGCAGGAAAAATAGATGAGATAACCTTGCCGAAGCTCACCATTAAAACTGAGGAATATAGAGCTGGTGGTATGGATATTCCAGTAAATATAGATATGGGGATGGAGAAACTTGAAGCAGATTTCACTTTTTCTGAATACGATACAGAGCTCTTTCGGCTATTTGGGTTGATAAATGGAAATTCGGTATCTTTGACGCTAAGAGGAGGATTACAAGGCAGCGGAAACAATGATATTGAAGGAGTAATTATCAACCTTAGGGGCATATTCAAGGAATTTGATTTTGGTAGCTGGAAACCTGCTGAAAAAGCCACTCTCAAATGCACGGTAGCTGCCCATTACTATAAACTTACGATAAGTGGCAATGAGCTGATAGAAATCGATGCTGAAAATATGATGAGAAAGATAAATGGTGTTGATCAAATGGCCTTGCTGCAAACGATTTTAGGGATTTAA

>WOVitB_segment2_Vbgp33_hypothetical_protein 

ATGGCTTTATCTAAATTTCTCGATCCTAAAAATGATATAGCATTTCGTCGTATCTTTGGTACAGAAAAGAATAAAGACATCCTCATTCACTTCCTCAATGATATTTTGAATTTTACTGGCAAAAATGCAATACAGGATATAGAGTTCTTAAGTACTATTCAAGATCCTGAGATTGCCTCTAAAAAGCAAAGTATTGTTGACGTGCTATGTAGAGATTCAACAGGAGTGCAATGGATAATTGAGATGCAGGTCGCTAAAACCAAAGGCTTTGAAAAACGAGCTCAGTACTATGCTGCTAAAGCCTATTCAAGACAAGCTGACAAGGGTGATCAATACCATGATCTTAAGGAAATTATTTTTATTGCTATAGCAGATTGTATACTGTTTCCTGATAAGTCTGAGTATAGATCAAAGCACACTATTCGCGATGAAGATACTAATGAACATGATCTAAAAGATTTTTACTTTGTATTTATTGAATTGCCTAAATTTCCCAAAACTAAAGAAGATCAGCTTTCAAATATAGTTGAGAAGTGGGTATATTTTTTTAAGTACGCTGACGAAACAGGTGAAGAAGAGCTGGAAAGGATAATAGGAAGTGACGTAATAATCAAAAAAGCTTATGAAGAGCTAAATAGGTTCAACTGGTCAGAAAAAGAATTTATAGCCTACGAACAAGAGGTCAAGCGTATTCGTGATGAGCAGGCTGCTCTTGCTCAAAAACTTGATGATGCCAAAAAAGAAGGAAAGATTGAAGGAAAGATTGAAGGAAAGATTGAAGTTGCAAAAGCGATGTTGACTAATAATGTTGATATTAGCACTATTGTCAAGTGTACAGGTCTTTCTGTCGATGAAGTTCAAGAATTAATCCAAGTTGAGGAAAAATAA

>WOVitB_segment2_Vbgp34_phage_related_protein 

ATGCAAGCTATAACACTTAATAACCCAATTACAGTTGATGGAATTTCTGTCTCAGAACTTACCGTTAGACGTCCAAAAGTTAGAGATTATCTTGCAATTGAACGCTTAAATGGTAGTGATCTAAGTAAGGAAGTAACTTTGACTGCCAATCTGACATCAGTTGCAAAAGAAGCAATTGAAGAGTTAGATATTGCTGATTATGTGAAAATTCAAGAGGTATTAAAGGATTTTTTTTCACCGATTATCCAAAAAACTTGA

>WOVitB_segment2_Vbgp35_phage_related_protein 

ATGTTCAGCTCTGTTGTAGGAGGCGGGGTTGAACAAATACTTGATATGGAGATTAATGAATTTATTTTATGGCATGAAGTAGCGAGGAAGGTACAATGTCAACGTTATCTATAA

>WOVitB_segment2_Vbgp36_tail_tape_measure 

ATGTCAACGTTATCTATAAAAATCGGAGCAGTTTTAGATGGCAGTTTCAGTACTGTAATAAAAGGAAGTAGTAGTCAACTCTCTAACCTTGGTGAGAATATAAGAAAGCTTGACTCATCTTTAAAATCAGTATCAAAATTTAAGCAGTTGGGTAGTGATGTTTTGACTAGCAGGAGGTCATGGAAAGGCTTTGAAGATCAAGTAAAATCTTTAGCTAAACAAATGAAAGCGGTAGAGAAACCAAGCAAAACTTTAAAAGCTGAGTTTGATAAAGCTAAATTTTCTGCAACAAAAGCAAAAGAAGCATATTTGAAAAAGAGAGATGCTTTACATTCATTCAATGAAGAAGCAAGAAAAAGTGGAAGAAATGTTCAGTCTTTGATAAAGGATCAGCATAAACTTGGTGCTTCTGTGAGTATGCTAAAAAGTAGATACAGCAAATTGAGTACTGCCATCAAAGATCGGGACATGTTTTTGGGGAGAAAAGCATACTTTAAATCACAAATGGTAGAAACGGCTGCACTTGCACTTGGGTTTGCAACTCCAATTAAAGTTGCGATTGATTTTGAAAGTGCTATGGCTGATGTTAAGAAAGTAGTGAGATTTGCTAAGGATGAGGCAGCTCACAATCAAGGAGCCGTAGAATTTGGTCAGATATTAAAGGAACTGTCCCGTACGATACCACTGTCAGCTGCTGAGTTAGCTCAAATTGCTGCAAGTGGTGGGCAACTTGGTGTTCCAAAAGAAGATTTAATAGGATTCACAACAACAGTAGCTAAAATGTCTACAGCGTTTGATATGTCTGCAGAAGAAGCAGGTGATTCTATAGCTAAGCTTGCCAACATTTATGGGATTAAAGTAGCAGATATGGAAAGAGCAGGTAATATCATAAATCACCTTTCAGATAATAGTGCTGCTAAAGCAGGAGATATGGTTAAAGCATTAGCTGTAGTTGGTGGTAGTGCAAAACAGTTTGGTCTTGATATTAAGGAAACAAGTAGTTTAGTAAATGCCTTTATTAGTTTAGGCAAACAACCAGCAAAAGCAGCAACTGCTATAAATGCTCTACTTTCTAAGCTCCAAACTGCTGAAGGGCAAGGAAAAGAGTTCAAGGCAGCATTAGAAGACATGGGAATAGCTGCAGAAGAAATGGTACAAAGGATTGGTGAAAATAGTCAAGACGCACTACTTTATTTTTTTGAAACTCTGGAGAAAGTAGATAAACAGGAACGTTCTCAAATTCTTCTCAACCTCTTTGGTCAAGAATATCAAGATGATATTGCATTACTGGTTGGAAGCTTAAAGAATTATAAAGACGCCATAAATCATTTAGCTGACGAGAAAAAATTCGAAAAGTCCATGCAAGAAGAGTTTAACAATCGTGCAGCAACTACAGCAAATAATTTACGATTACTGAGAAATGCGATAGCAGAAGTAGGAATGAACTTGGGCTGTAATAGTTTAGACTTGATCTGA

>WOVitB_segment2_Vbgp37_ISSod13_tnpase 

GTGTCAGATATGAATACAACACAAGAAAAAATACTAAAACCAAAGTTGGGATTGCTAGAACTTGCAAAGCAATTAGGAAATGTATCACAGGCGTGTAAAGTAATGGGATATTCAAGGGATACATTTTACCGCTTCAAAGAACTGTATGAAACAGGAGGAGAAGAGGCTTTACACGAGATAAGCAAAAGCAAGCCATTGTATGCAAATAGAGTGTCGGAGGATATAGAAAAAGCAGTAGTTGAAATAGCAATAGAGTTTCCAGCATACGGACAAGAAAGAGCAGCAAACGAACTGAAAAAGAGAGGAATTCTCATCTCTGCAAGTGGAATAAGATCAGTGTGGCAAAGAAACGATCTTGAAAATTTTAAAAAGAGGTTAAAGGCATTAGAAGCAAAAGTAGCTCAGGATGGTATCATTTTAACAGAAGAACAGATAACAGCTCTAGAAAAGGCTAAGGAAGAAAAAGAGGCCCATGGAGAAATTGAAACAGAGCATCCAGGATACTTAGGTAGCCAAGACAGTTATTATGTTGGTAATATCAAAGGTATTGGACGAATTTACCAGCAAACCTTTGTTGATACCTATTCCAGAGTTGCTTTTGCTAAGCTTTACACAGAAAGGACTGCTATCACAGCTGCAGATCTTCTTAATGATAGGGTAGTACCGTTCTTTGATGAACAGAAAGTATCATTGCTACGTGTTTTGACGGATCGTGGTACAGAGTATTGTGGCAGACCTGAAAATCACGCTTACCAGCTATATTTAGGGGTAGAAANTATTGATCATTCTCGAACCAAAGCTCGTNCTCNACAGACTAATGGCATATGTGAAAGGTNCCACAGANCTATGCANGATGAWKKTTACAATATTATCTTTAGAAAGAAAATTTACACCTCTTTGGCAGAACTTCAGTTAGACGTAGACCATTGGGTGCATTCTTACAATAGATCTAGACCACATTCAGGTAAATATTGCTATGGTAAGACTCCTATGCAAACCTTTTTTGATAGTATGCATATTGCTTATCAGAAAAATATTGATAGCATTAAACAGGATGCTGATTTTGGTTTTGACTTTGTTAATTCTTCTGTCAGTTAA

>WOVitB_segment2_Vbfl1_putative_transcriptional_regulator 

ATGTTTGCTTCTGTAGGAAAAACAGCTTTTAGAGGATTTATCTATGATAATTCAGAGCATATTGGCTCAGTAAACTACGAGCTAGGGNAAAAAATAGAAGGTTGTAGGATAGTACAAGGATATACTCAGGCAAAATTAGCAAGCAAAATTGGTTTAACACATAAGGAAATACATAACTTTGAACTAGGGTGCAAGGCTATTACAATCAAAGAATCGTATATAATAGCAGGAGCATTGTCAGTCAATGTTGTAGATCTACTTCCAGGACCAACAGTACTAAGAGAAAACGGTTGGTACGAAGATGAGGATAAAGAAATAGTCTACCTAACAAAAATACATAGAGAAATTAAGGATCAGGAATTACGCAAGAAGCTGTATCCATTAGTAAGGTTTGTATATATTAGCGAGAAAATTAGCCAAGAAGAAGCAAAAATAGAAGTAGCAAGGAATCTAGTGAAAGAAGGAGTTTCAGTTGATATTATTTCCCAAGTGACTCGCTTATCTACTTACGAAWAWRATRATATAGAGAAAGAAATTTGTACTGATTCTATACTCTACAAAGTGGGGAAAAGGATAAAAGAGCAGAGATTAATACGGGAATACACTCAGGAAGACTTGGCAAATAAAATCGGTTCAACACCTAAAGAAATACACGACTATGAACGAGGATATACAGACATTCCAATTTGTAATAGTTTAGACTTGATCTGA

>WOVitB_segment2_Vbfl2_putative_transcriptional_regulator 

ATGGTTCTTTGTATGGAAAAAAGTCTAGACTATGAAGTAGGGCAAAAAGTAAAAAATTGGAGGTTAGAGAGAGGGTATACTCAGAAGGATTTAGCGGAGAAGGTTGGTGTAAAATACTGGGCAATACTGCNATATGAAARNGGGAATCGTAAAATTCCAATTAAGAAATTATATGCTATAGCAGAAGCATTATCAGTAAATGTTAAAGGTCTAGTTTGTGGAGAGACGCTACCAAATGAAAAAAGATATTTTGAAGATGAAGMAATATTAAATTTAGTAAAGGGGTATAAGGATAAAGAATTAAGCGAGGTATTTTATTTATTAACCAAATTTATTCGTTTGAGTGAGGAAAGAAGCAGAAAAGCGGTAAAAATGGAAGTAGCAAGGGGTTTGATGAAAGTAGGAGTTTCTGCTCATGTTATCTCTCGAACAACTAACTTATCTATTGGTGAGTATGAGGAGAACAAAATTCCGGTTCCATACAAAGTGGGGCAAAGGATAAAAGAGTGGAGATTGATACGAGGATATACACAAAAAGATTTAGCGAATAAAGTTGGCATAACAAATCAAGGAATATACGAGTATGAGCAAGGGCGATCTGCTGTTTCACTTGAAATGTTAGATGAAATAGCAAAGGTATTATCAATCAGTATCATAGATCTACTTCCCGAATCAGATGAGGATAGTGAAGCAGAAGAAAAGCTATCAAAGTTGATAGAAGAATACAAAAAGATTGAGAGTCGGGAATTACGAAATGTGCTAATCAAGTCTTTACTTGAAGGTATACATGTTTGTAGAGAAAAGGTCAGAGAGGCAAAAAAGATTGAAGTTGCAAGGAATTTAGTTAAGGAAGGAATTTCTGTTGATATTATCTTGCAAACGACAGGCTTATCAAATTATATGATTGAGAAATTTTTGTGA

>WOVitB_segment2_Vbfl3_hypothetical_protein 

ATGATCAAGAAGGAGGTACTTACGAGNTTAAACATTGATCTTGATAGATTATCAAAAGGTGAGGTGTTAAATGCTATTGTAGGAATTGGTCGTACTWACMCCTTTGTAAGCAAAATTAATAAGGCTAAAAAGCCTGAAGAAATAGCACCTTTCCCTGGTAGAGAAGTTCGCGAAAACAAAATCAACTATGGGAAAGGATTTGACTATGTTTATGGCACAAAACCTGTAAGTGATCAAGAAGATAAAAATCCATTTGCTTCAGCTTTGAAAAAAATAAAGCCAAGTGCAGAAAAGTTGAGCTGGTTTAAGAGTGCTGTGGTAAGAGCAAAAAGTCCAAATGAACTGCACAAGGTTGTAGACGAAGCACTAGCTGCTGGAGCAAGGCTAAATGCGTGTAATGATGGAGAGTGGAGCTTCGCGGAATATGTGATACTGGGCACACATTTTCATAAATTTGATAAGGCTGATCGTAAAAAGCTAATACGTAAATTAATGCTAAACGGTGCAGAGTTTCATGATACTTTATTGGAGAATAAATTGATAGGTGAAATCTATAATGAGCTACAACCAGAAGTTCAGCCACAGATAGATGAGAGACTAGAAGAACTAGAGAAAGCTGGCGAAAGTGCTGTGCAAGAAGGAGAATTAATAGATGTTGAAATAGATAATACAACATCGTATATAGAATTTTCTGGGGATAGCAAGGTAGAGGTAGCCAAAATACTGGAAGCAAAAAGAGAGCTAGGAAGTAATATTTTAAAAATTGGCAATGATGCAGTTGAGGTTAAAAGTGAGAAGGGAGGTATAAGAAACTATATCGATATGTCAGATGAAAGCTCTATTATATTAGAATTTCCTACAAGCATTGGTAAGCTAAATATTATATTGTACCACGATGTAAAAAAATATGATCAAGTACAAGTCAGAGTAGAAAATAAGGAAATGTGGTCTAAATTACAAGAAAGAGGAGAAGAAATAGGAAAAAATTGTCTTTTTGGAGGAGTGAAACTTCAAGAAGCAGTAGAGAAAGGTAATTTCACTAGATGTGGCATATGGAATGAAAAGTATGCTATAAAAGAGGTTAGCAATAATGAAGTATTGTCTCCGTGGGTAAATAGAATACGTGCAGGTAGTAAAGAAACCTTTAGAGAACTTTAA

>WOVitB_segment2_Vbfl4_putative_DNA_repair_protein_radC 

ATGAACAATAAGAAAGATCGTAGAGAAGAAATAGAATTCAGAGCATTAGAAAGCAACGGTAAAGCTTTACTTGATCGTGAAGTAATAGAAACGTTTCTAAGTGCAGTGCATGACAGGGAAGAAGCTCGAATTATTGCTAGAAAGCTAATAGATAATTTTGGAATAGGAGGAGTTTTAGGCCAGGAAATAGATGACTTGAAAACTATAGAAGGGATAACTGATTCTACAGTAGCAGTAATTTTATGTCTAAAGGAAGCTGCAAAGAGAGTACCAAGAGAGGAGTTAAAGAAAGGACCTGTAATGGATAACTTGGAAACCATAGTAAAATATTTAAGGGTGAGTATTGGTTATTCAGAGGAGGAAAAGATGAAAATAATATATTTTGATCAAAAGTGCCGTTTAAAGGGGGAAGAAGTGTTTACTGGTACAGTAGATAAGGTACCTTTTTACATAAGAGAAGTAACAAGAAAGGCATTAATAAGAAAAGCGACGTCAATAATAATATCGCATAACCACCCAGAAGGAAGGTTAAAGCCATCTGATGAGGATGAAGCTGTAACTAAAGACTTGGCTAAAGCTTGTCAGACTATAGGGATTAGGTTAATGGATCACATTATCATCACAAGTGTTGGGTATTTTAGCTTTAAAGAGCAAGGACTGTTATAA

>WOVitB_segment2_Vbfl5_putative_transcriptional_regulator 

GTGAAAAAAGAGAATAAATGCTCTAATTTTTTAGATTACAAAGTAATAGGACAGGAAGTAAGAAATCGTAGGTTAGCAAAGGGATATACTCAAAAAGATTTAGCAAAAAAAATCGATACAACATATCAGGTAATACTGCAATATGAAAAAGGAACACGCAGAATTTCAATTAAGAAGTTATATGAATTAGCAGAAGCATTATCAACAACTGCTAGAGATCTAGCTTGCGGACAAGAAGTATCAAATGAGGAAAGGTATGAGGAAGAAGAGATATTAAATCTAGTAAGAAGACATAAAGAGATTAAGGACCAAGAATTACGTGAAACGTTTTATTTATTAACTAAATTCATCCGTATTAGTGAGGAAGAGAGTGGAAAGGCAGTAAAAGTAGAGGTGGCAAAGGGTTTAGTTAAGGAAGGAGTTTCTGCTCATGTTATCTCTCAAACGACCAGTTTATCTATTGATGAATATGATAATGATGAGAAAAAAATTTCTATTCCGTATAAAGTAGGTCAAAGAATAAAAGAATGGAGGTTGAGAAGAGGATACACTCAAGAAGATTTAGCAAGTAAAGTGGGCATAATAAATCAAAGAATATATGAATATGAACAAGGACGAGCTGGTGTTTCACTTGAAATGTTAGATGAAATAGCAAAGGTACTATCAATTAGTATTACAGACCTACTTCCAGAAACAACAGAAAATGAGAATAGTGAAGTGGAACTATCAAGGTTAATAGAAGAATACAAAAAGATTAAAAGCCAAGAATTACGTCATGTACTAATAAAATCTCTGTTTGAAAGCATACAAGTTTGCAAAGAGAAAGTGAAGAGAGTAGAAAAGATGAAAATTGCAAAGAATTTAGTTAAGGAAGGAATTTCTATCAATATTATTTTAAAAACAGTAGGTATCTCTTTAGACGAAATTCAACAAATTTAA

>WOVitB_segment2_Vbfl6_MutL 

ATGGCAATAATTCTTTTAGACACAAAAACTATAAATCGTATAGCAGCGGGAGAAGTAATCGAAAGGCCAGCAAGTGTAGTAAAGGAATTAGTAGAAAATGCAATAGATGCTGGAAGTTCAGAGATAGAGATCAAAATAGAAAGTGGTGGACGTAACCTTATAACTGTGACAGATGATGGAAATGGAATAGAAAAGGACGACTTAGAACTAGCATTTATGAGGCATGCCACTTCAAAATTAAGCGATAGTGAGTTAATAGAAATCAAGCACCTTGGGTTTAGGGGAGAAGCTTTACCTTCAATTGCAGCAGTAAGCAGAATGAAATTATCGTCTAAGGCAAGTGGAGCAAAGGAAGCATGGTCTATAAGGTATGAGGGAGGAGAAAAAATAAGAGAGATTACCCCTTGTTCTTTGTTGCAAGGTACATATATTGAAGTTCGTGACTTATTTTTTGCTACACCAAATAGACTAAAGTTTCTAAAAACCGAAAGGGCAGAAACACAAAGTATTGTTGATATTGTGAATAACTTAGCGATGATTAATTATAGTATTGGGTTTACTCTCACTTCTGGTAATAAAAAGCTCTTAAAATATGTTAAGCAAACTTCGCTGTTCAACAGATTATGTGAAATAGAAGAAGAATTTCAAAGCAATTCACTGGAAGTTAAAGAGGAAGAAGAAGGCATCAAACTTAAGGGACACATCTGTAAACCTAATGTCAATCGTGGCAACTCAACTCAGATTTATACGTTTGTTAATGGAAGGCCAATAAAAGACAATCTACTTGTTGGTGCAATTAGATATGCGTATCACGATTTTATTCCAAACAATAGGTATCCTTTTGCAGTGTTGCATTTAGAAATACCATATGACCAAGTAGATGTAAATGTGCATCCAAATAAATCGGAAGTAAGATTTCAGAATAAAAGGCTAATATATGAAATAGTGAGAAGAGGGATAATAAAAACACTATCAACGAGATTTGCAGCGGGTGATCAAGGTATTGAAGAGGAGCTAATTTTTAATGATAGTAAAAGCCAAGAGCAGGTTGATAGTCAAGAGAAAAAAGATCAAAAAGAGTTTTATGAAAAGAGACCAAGTCTTTTAGAAAATCGTCTAATGAAAGAATTCAATGCACCAGATGAAAGAAGGCAAAGCTTACCAGAAACTTTTAAGTATGGAGAATCCCCACCCCAAAAGGGAACGATGGTTTTAGAAAGGAAGCAAATTGATTTGGTAGAGGATCATCCCCTAGGATATGCACGTTGTCAGGTCCACAATACTTACATTATTGCTGAGTCTGGAGATAGGCTGATTATAGTAGATCAACATGCAGCCTATGAGAGGTTGATATACGAGTGCTTAAAGCAAAAATCAAGCATAAAAAGACAAAAACTTCTTCCTGAAACAGTTGAAATTAAAAACCAAGCTGGAATGGGGATGGTTAAAACTTATAAAGATGAGCTTTTTGAAATGGGTTTTGATATTGAAATACAATCAGAAGATAAAGTAACGATAAAAGAAATACCTGCAATCTTGGGAACAATAGATATAAAAGAGATGCTAGTTGATATAGTAGATAAGTTAATGGAAATGGAAGATACGTTGCCAATAGAGGATAAGGTGAATAAAATATCAGCCACAATCGCTTGCCATGGAGCAGGAAGAAAAATGAAATTGGAAGAGATGAATGAGATACTAAGACAAATTGAGAAAACTCCATATTCTGGTCATGAAAGACCAACTTATATAGAAATGAAACTAAGTGATATAGAAAAATTGTTTGAAAGGAGATGA
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ATGTTTACTAATAGAATATCTAATAATCTGGATCAGCTACAATTTTTTGTAGAGTTTTTAAATGAAAATTATGAAACTCAGAAACATCTTAGTCTTACACCACTACATTTAGCAGCAGGAAATGGTCAGTTGGATTTAGTCAACACTTTATTAGGAGAGGGTTTAGATATTAACTCAGAGATTAAGTACGATGGCTTTACGCCACTGTATTTTGCAATTGCAAAAAATCGCTTAGAGATGGTTAACTTTCTTATTGCTCATGGAGCAGATGTAAACCATAAGACCATTCTAGGCTTTACACCTTTAAGTTTTGCATCCCAGCAAGGATATTTAGATATAGTCAACACCTTGATTGCAAATGGAGCAGATCTTAGTACTAAAACAGATAAACTTAATACACCTTTACACCTAGCAGCAGAGAATGGTCATCTAGATATAGTAAATGTTTTTATTGAAAATGGATTAGATGTTAATGCTGTAAATAATGATCGAGCAAGACCTTTGCATTCTGCAGTACAAAATGGTAACCTCGAAGTAGTTAAAGCTCTTATTTCACAAGGGTCTGACATTAACGCTGGATCTTCAGGCATAGGTAATCGTAAAGTTGATGCAAACATTACACCCTTACATCTGGGAACACAAACTGGTAGGTTAGATATAGTTAAAGTTCTGCTTGAAGCGGGAGCAAACGTTAATGCAAAAACAGATGATAAGATTACACCTCTACATTTAGCGTCTCAAAATGGCTTTTTAGAGTTAGTAGACATTTTACTAAAAGCAAAATCTAATGTTAATGCTAAGGATTATGAGAATCTTACACCTCTGCATTTAGCAGCAGAACGTAATCACTTTGGAGTAGTTAAGTCTCTTCTTCTAGTAAGGGGGATTGATGTTAATGCTAAGGACCACGATAATTCCACAGCTTTACATATAGGATCTCAGAATGGTCACTTAGAAGTAGTGAAGTTACTAATAGAGAAAAAAGCCAATGTTAATGCTAAAAAAAACGAAGGTTTTACACCTTTACATCTAGCAATGCAGCAAAGTCATTTCGAGGTGAGTGATTTTTTAATTAAAAATGGAGCAAACATTAACACCGTGGATGATCAGAATTGGACTCCTTTACATAATGCAGCATATAATGGTTTTTCTTTAAAAATAGTAGAGAGCTTAATTGCAAAAGGAGCAAATATAAATGCAAAGATGGATGATGGTAGAAGAGCTCTACATTTAGCAGCAGAACATAATCACTTGGAAATAATGAATTTCTTGATTGAAAATGGAGCAGATATTAATGCTCTAGATAACAGAAGTTGGACTCCTCTACATTGTGCAGCATATGATGGTAATTTAGAAGTTGCTAAATCTTTGCTTGAGAAAGGAGCAGACATTAATGCTAAAACAGTTAAAAGTACTACACCTCTACACTTTGCAGTAGACCATGATCATTTAGAGGTGGTTGAATTGCTCTTAGAAAAGGAAGCAGATATTAATGCTCTAGATCACACAAATTGGACTCCTTTACATTTTGCAGCAGAAAAAGGTTATGATCAGATAGCAGCCATTCTATTGAAACATGGTGCTGATGTAAATGTAAAAGAAAATCAAAATAAAGGCACAGCCCTACATCTTGCAGCTCAATATGGTCATCCTAAGGTAGTCAAAACCCTTATTATAAGTGGAGCAGATGTTAATGCAAAAATGGATAAAAATGCTACACCTTTACACTTAGGGGCACAAATTGGTAATTTAGATATAGTTAGGTCTCTACTTATGAGCGGAGCATACTTTAATGCTAGAGCTGAAGGAGGTAGATATGTTTTACCATTACACTTTGCAGAAAGAAGAGGAAACCCAGAAGTAATAAAATTACTAAAATTGGTTGAGAAGTTATTTAAGGCTATAGAAGATAATAATTATTTAGGAATTGAGAGTTCCATTAGAGATGGAGCAATCATTGATTCGAAAAACGTGGATGGAAGAACGCCATTACATTATGCTGTTAATAATGGGCACATAAAAGTTGTAAATATCTTGCTAGCAAATGGAGCTGATGCTACTAAAGTTACTAACAAAGGTAATACACCATTACACACTGCTGCTTCCAAAGGTCATAAAGAAATTATTGAAGCTTTGTTACAACGTGTAAGCCACAATAAATTGAGTGATTTTATTAATGCTAAAACAATAGTTAAAGGCACTACATCGTTGCATGTTGCTACTGAAAATAGCTTTTTTGAAGCTGTAAAGTCTTTGTTAAAACATGGTGCAATTTATAACATTAAGAATAAAGAAGGTAAARCACCACTTGATCTTTCTCGAGACCAGAATATTACTAACCTATTGAAATTAGTAGAAGAGCTATTTGAGGATGCAAAAAATGGTAATGTTGAAATTATCAGTAAGCTGAAAGCAATAAAACCCGATGAGTGCGTAGCTGTAACAAATGCTCGTGATGATCAAGGCAAGTCATTAGTCCAGGTTGCAGTAATCAATAAACACTCAAACCTTGCAAGTAGATTATTAGAAATATTAAAAAGTCCAAATCAGAGTTTACAAGATGTCAGCGTAGAAAATAGAGTAAAGAGTTTGAAGTTATAG
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ATGCTAAATAATAATATTAACAAAGAATTAGAAAAAGCAGTCTATRAACGAAACTTAGAAAAAGTTAAAGCTCTTTTGTCTGCAGGTGCTAATGCTAACCTTAGAGTAGAACGGAATAGAGATACGTTACTTCATACTACTAGTAGTATAGAAATTACTAAAGAGCTTTTATTAGGTGGTGCTGAAGTTAATGCAAGAAACATGTATAGTGAAACTCCACTACATTCTGCTATAACACTGGGGAAGGAATTAGAATTAGTTAGAGAACTTCTGAAACATGGTGCTGATGTAAATGCAACAAACCGTAAAGGCAATACTGCACTGAACCATGCTGTAAAAAAAAGTGGTAAAAATCTGGGAGTAGTTAAAGAACTATTAGAATATGGAGCTGATATTAACATAAGAAATCGTGAACGACGGCTTTATGATAATTGTTCCACATCTTTAGATAACGCTGTAAGTGATCTAGCATGCGCTAAATTGTTGATTAAATTTACTTTAGTAAGGAACTTCAATAAGGATTACGGAAAAATTATTGACTTATCTCCTTATAAAGGATGCAGTAATTACAGTAAATTATCAAGTTATCTAGATGACTGTGTTTGTGAAATTCTTCAAATGAAAACAGATGAAATAAAAGATAGCCTTCCACTATATGAATTTGTTACAAATAACTTCAACATACATGTACTATGGAATAATCAATTATCTGTAAGACTAGCAAAAATTGATTATTCCATACGCTATCCTATATATAATGATATCATATTAGATAAGGTAAAACCTTTTTTAGAAAGAGCAGATTTATTAAATAAGCTAAGTAAGATACAATTTTATACTAAATTAGATGTRGCAGATCAAGATGCCAAAGAAAAGAAAATTATTCTGGACCATGATTCTACATATAATATAACTGAATATCTATCTAATGATAACTTGTTAAACTTTATAGTAGCGTTTGATGATTCCAATAAGCGTACTTTTCAATCTTTAAGTTTCTTAAATAATCTCGTAGAACCGAGTACAAGACTTTATGAAACTTCTATAAGTAATGATACCAAACGTGCAAGATTAGAATAA
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ATGCATGTATCTAAACAACAAACCAGCTTTTATCAAGAAGATAAACAGTTTYTATCACGTTCTTACACATCAAAAGAGGAGTTTATTAGAGAATATAAAAARCTCTACTGCAGAAAAGCAAAAGCTAAAGAACTTTATCTCCTGATTTTAACTGAACTCGAAGAGGCAATATCAGGTGGTAAAGTCGATAGCTTAAAAAAATTAAGCAACTTTATTGATTACATAAGTGATGCAGAAGATCAAGTAACTTTGAGAGACTATTATGATAATGCTAACAAYCCTGTTAAGAGTACTAACTTAGTTATCTTAGCTTGTAAACATAATAAGGTAAAGATTTTAGAATACCTACTTGGCAGTAATAGTAAAATTCTCAGTAATTTATCTGTTGGCATCAGAGAAACTACTATATTACCAGATGATGAAGATGAAACATGCCATAATGCGTTTTATTATGCTATACGTTCAGGTAATGTTGAACTTCTTGATACACTCATTAATAAATGGCCAGGTAATTATTTTGCTGTTCATTTCAGGGAATTAGATGAAATTCTTTCACGAGCTTATGAGGAATTAAAGCTAAAGAACGTATTATTATCAGAAGAGATAGAAATTTTTGTTGAAAATAAGTTGATAAACCTCCGTTTTTTCTCTAGTGCTTCTGGACAAAATCAGAATGTGAAGAGTTATCTTAATAACATMAGAGAGCGGATTGAGTTAGTACTTCAAAACGTTAGTTTGCTAAAGGCAGAGTATTCAAAYACAGAAAAAGTAGATGAAAAGTTTTTATTCATAGCAAARTTTATTGCACAAAATATTCATATATTAAAGCGGCAGTTGAAATCAACCTACGATAGACTACCTTGGGAAGAAATGGAATTTTGTTTAGTTAGCTTTATTTTTTCTCACACAAAGCGACAAGAAATCAATTTATTTTATCATACCGTATTGAATAAAAGCAAGATACTAAACTACTTAGAAAATTTTGTAAAGAAACTTGAAACCGAAAAAGATATTATAGAAGGTGTAAATATTGGTAAAATCGCTGATCTTCCAAAGTTAAAACGTGAGAAAGTTGTTGCAGAGATCATTAGCAACTATCCTCAATTTGAAGAGTTATATAATGATTATCAACAAATTAGGGATATTCATTCTTTAGAGAAAATAAGTGATTATATAAAGTTGGCATTATCAGCTAATCCTAAAGAAAGGGAAGGACAGTTAATTATTACRAGGGTTTTACAGGTTATTGGTGAATATTTAAAAAACACTCTAGAATCTCCCAAGTTATCTAGCACTACAAGCGAGCTTCTTCTACTATCATTACCAAAGAACACAAGAGAAGTCATTATAGATTTACGTAACTCACTATCACATGCTTATTCACTCTCTAGAAGAACAGAGATTGAGGAAAATACAGATGTTAAYTTTTTTATTGGTGTTCAAAATGACACTAAGAAAGTTGGTGATGTGATTACTAGTATTCTTTATGACAACAAAATTAAAACTGTCAGAATACTTCTAAAAAAAATTATTAATAGTGAGAACTTGGATGAGATAAAAGAAGTCACCAAAGCGTTTAGCAACGCTAAATTAGATGAAATAACCTCAGGAAACTTTGTAACAATGGAACACGAAAAGCTTAAAAAGCTCATTGCAGAACTAAGCAATNNNNNNNNNNNNNNNNNNNGTCACGAGCAGGAGCTGTTTAATAAAATTRATAACATAATCAATTGTGCAGGAACTCAATCAGAAAATATCAGAACTGATTATATTACAGNGTTTGCATTATTAAAGAGTTTAAGTATTGGCTTTAGTGATAATAAGATTGACCATAACGTTATTAGGGGAATGAAATTTCGTGCTAATAAAACATTAGAGAATATTGTTCCCCGAATAGAATCTCACAGCCTTAAAGAGATTGCTGAGCTATCGAAGAAGATTTCTCATAGTGTTAAGTCAAGAATACAAGAAGACAACCTTGATGAAGTAAATAGATTAACTTGCGAAATTTTTTATATTGCTGAATTTGGAACAGGTGATATCAAATGGATTGAGGAATTAAGARAMAAGTTGAATGAGAAAGGTTCTTTTATTCCTGCATACAAACAAAAGAAGACTTACAATATAACAGAAGAAAAATATAATAACCAACTTGCACTGAAGCTATCTGAACTGAAAAGTATTTTAAGGAATAACGCATTGAGTGGTAAATTAATTGAAAAACTCCCTTCCTATAAGAGTAATAAGAAATTGCAAGCAGTAGTAGAAATGCTTGTTCTGGATATAATGTCAATYTTAGGCAGCTCAAAGAATTATCTAGAAAACAATTTACTTTTCTTAGATGAGAATACCCCTTTACTAACTGGAAAATGTTTGCGTAATCACTTAGCACACGATAATGCCTTGGTTGATGTATTGTTATCTGATCCCTCAATAGCAGTTATCTTGAACGCTAAAAAACTTACTTCAGAAAACATAATGAAAAGTAAGAAAAAAGTTGGCAAGTTAGTGAGAGACGATCCTTCCAAATTGAAGGATAAATACGATCAAGGTCTTATTACTATTACTAATCAGGAAAGAATGTTTGTCGCATTGGAAGAAGGGAATCTCGAAGACTTAAAGAGTTATCTCAAAAAAGGAGCAGACATCAATGCTAGAAGTATTAACTTATGGACTACATTACATTTTGCTGCTAAGGGACCTAGTCTTGAAATTRTAAAATTTGTTCTTAATCAAAATTTAGACGTTAATGTTAAAGATATTAATGGTCAAAGCCCACTACATATTGCTGCTGCAYATGGAAGAAAAAATATTGTGAAGTTTTTTGTAGGGGAAGCTGGTTTATATGTTGATGATGCAGATAATCATGGCAAAACACMACTACACATTGCAGCCCAAAATGGTCACAAGGATACTGTTGAGGTTTTATTAAAAAATAAAGCCAGTACTGTTACTCAAGATATGAGTGGTCTTTCACCTTTATATTATGCAATAAGAAATAATCATGTTAATGTTGCTAAGGTTCTACTAGAAAAAGATACGAATGTTGATATTAATGAGGCCATGGGTGGCTTTACTCCATTGCATGAAGCTGCAGAAAGTGGTCACCTGGAGTTAGTTAATTTCTTACTTCAAAATAAGGCAGACGTTAATGCTAGAAATGACAGAGATTGGACACCATTACATGCAGCGGCGTTTAATGGCCATCTGGAAATAGTAAACGCTTTAATTCTGAAAGGGGCAAATGTTAATGCTAGTGTCATAAATGGTTGTACACCATTACACTATGCAATAGAAAACGGTCATGAAAAGATAGCTAATATTTTATTGAAGCATGGAGCTCATGTTAATGTTGTTGACAAAACCTATAATAACACACCTTTGCACTACGCAGCAAAAGATGGACATGAGAAAATTGTTAAGGCTTTACTGACAAATAAGGCAAATGCTAGTATTGCCACTGTGGAAGGTATAACCCCACTACATTTTGCAGTGCAGAGTGGCCACTTGAAGATAGTTGTTGCTCTTCTTGAGCATGGGGTTAACATTCGCGCTAAAGATAAAAATAATGCTACGCCATTACACTATGCAGCAGAGAGTGGTCATAAGGCAGTTGCTGAGCTTTTAATAAAAAATGGAGTAGAAATCAATGATAAAGCCAATAATAATCTAACACCATTACATGTAGCTGCTCTGAAAGGTYACAAAGATATTATTGAACTCCTAATAAGAAATAAAGCTGAAGTTAGAGCTCAAGACATTAAGGGTAGTACACCATTACATGCAGCTGCTATGAACGGTAGCAAAGATGTTATTGATCTCTTGATAAAAAATAAAGCTGAAGTYGATGCTAGAACTAATGATGGTATGACACCATTACATTCAGCTGCTCTAAATGGCCGTGGAGATGCTGTTGTTTTCCTAATAAAAAATAAAGCTGAAGTAAATGCTAAAGCTAATTATGGTCTTACACCGTTACATGCAGCTGTTGTAGAAGACCATAAAGACGTTGTTAATCTTTTAATAAAAAATAAAGCTAAAGTTAACGCGGAAGGTATTGCAGGCAGTACACCATTACATGTAGCTGTGGAAGCAGGTCATAAGGAAATCGTTGAGATTCTGGTAGCAAATGGAGCCAATGTTAATGTTAAGAGCAATAACCTAACACCATTGCTTTCTGCTATTAARYATAATCATAAGGAAATCGTTGAAGTTCTTRTAGMAAATGGAGCTAGTGTTAATGTAGAAGGTGGTGAACCTTTATTACTCGCAGTTCTTGCTGGCTACAGAGATATTGTAGAGATTTTGCTAAGAAATAAAGCTTATGTTAACACAAAAGGTCCTGAAAATACTACACTATTGCATTTGGCTGCTAAAAGAGGTCATAAGGAGATAGTAAATGCTCTGATAACAAAAGGAGCTAATGTTGATGCTATGACTATTAATGGTACAACACCGTTATATCTTGCAGCACAAGAAGGTCATGGGGAAATTGCTGAAACTTTGATAGCAAATAGGGCTGATGTTAACATTGTAAATGTTGAAGGTGCTCCGCTACATATAGCTGCAGGACACGGCCATGATAATGTTGTTGAAGTCCTATTAAGTAATGGAGCAAAAACTAATGTTAAAGACAATAAGAGTAGAACATCTTTAGAATTAGCAGTGTCACATGGTCATTTGCAAGTGGTTAAAATGTTACTGCAGTATAAAAAAGTAGATATGAATGCTAAAGGCAATGATGATTGGACTATACTGCACATTGCTTCACAGGAAAGTAACTTGGAAATGGTAAAATGTCTAGTAGATGAAGGGTCTAATATTAATGCTAAAAATGCCTCTGGATCAAAGCCTATACACATTGCAGCTAGAGAAGGTTATAAAGATACCGTAGAGTTTTTCCTTAGCAAGGGGTTGAGTATTAATGAGCTTGGTACAGCTAACCAGACATTACTACACTATGCTGCAATGAAAGGTCGGTTAGAAGTTGTAAAGTATTTAATAGCACAAGGTGCTGACGTTAATGCTAAAGATACTAATGGCTTAACCCCTATGCATATTGCTGCTAATTTTGGTTATAAAGACGTTATTGAAGTTTTATTAAAAAATGGTGCAGTTTATAACGCTGTTGACAAGCTTTGTAGAAGACCATTAGAAATGACTAACGATAAAGACGTTATCAATCTATTAGCATCAACTGAGAAATTATTTGAGGCTGTAAAACGTAATAGCTCTTCAGAGGTTGAGAATTACATTAAAGCAGGAGCGTTTGTTAATGCCAAAAATGCTGATAGTGTAACACCATTATATTATGCTGCATGGAAGGGCTATGATGGAGTTGTCAATATTCTATTACAAAATAAAGCTAATCCTAATGTGGTTGGTAACAAGGGGTTTACTCCTCTGCATTATGCTGCTAAGTTCTCTCACTTAAAAGTTGTAAAGGCCCTATTGTCTAATGGTGCAGTATACAATGCTGTCTCTGACAGTGGGAAAACACCATCAGATTTTACTGTGGATAAAAGTATAACTAGCTTATTTAAACTAGTCAGTGAATCATTTAAAAAGGTTAAAGATGGTAATGCTCAAGTTATTAATGACCTAAATAAGATAAAGGATATTGATACAGTAAAAGCAGTGATGAGTGCTCGTAATAGAGAGAACAAAACGTTAGTAGTTGCTGCAGTACATAGTAACTTTTCAAAAGTCGAGCAGTTGAAGCAGATATCGCAAAGTGACGTATCCGCTCAGATTGATACAGCTTTAGTGCTCTTGAATCAAGGCAATTACCAAAAAGCCTTAAGTATTTTCAGAAGCGCATTTGAAAGAAGAAAAGAAATACTAGGACCAGACAATCCTGGTACTTTAGATATTCAGACATATATAGCCAAAGTGCTATATAAGCAAGGAATTTACCAAGAAGCTTTAAATATGCTTGAAGAGATTTTTCAGAAACAAAAAGAAATGCTGGGTTTAAACGATAAGGATACTTTAAGTACAAGAAGTACAATCGCTTTAGTGCTGCATAGACAGGGGAAAGATGAAGAAGCTTTTAATATTTATCAAGAAGTCTATCAGAGACAAAAGGAAATACTAGGGTCAAATCATTCAGATACCTTAAATACTCAGTTTCACATGGCATTAGTATTAGATAAACAGGGAAAATATGAAGAAGCGTTAAATATCAATAGGGCAGTTTTTGAAAAGAGGAAAGAAACACTAGGTACACATGATCTAGCCACTGTGAGTGCCAAAAATAATATAGCAATGGTACTAGCTAACCAAGGTAAATACGAAGAGTCCTTAAAAATCTATAAAGAGGTTTTTGAAAAGAAGAAAATAATTTTAGGTATTAATCATGCTGATACCTTGAGAACGTTACATAACATTGCTGGGGTACTCTTCAATCAAAATAAATATCATGAAGCCTTGAAAGCTTTTCAAGAGGTTTTAAATATCCAGAAAAAAGCTTTACAACAAAATCACCCAGAAACCTTGAATACTCAATACAACATAGCAAATGTACTTTTTGCTCAAGGGAAATGGATCAGCGCACTTAAAGTCTACAGAGAAAGTTTTGATCAAAGAAAAGCTGTTTTTGGACCAAGTCATCCAAGTGTTTTAGATATTTTAAAAAAGATAGAGATGATTAATTTTAGATTTAAGCTTGAGGGTAGCGAAGCATCAGAGGTTCTCCAGCATCTGCAGAAAGATATTAACATTGCTGCTAGTAAAGGTGATATACGAACTGTTCAGCGTCTGTTAAAAGATGGAGCTGATGCCAACGATAAAGATATTGATGGAAGAACACCGTTGCATTACGCTGTTAGCAATGGACACATAGATATTGTAAACATCTTACTAACAAATGGAGCTAATGTTAGTCAAGTTACTAATAAAGGTAATACACCATTACACACTGCTACTTCCAAATGTTACAAAGAAATTGTTGAGGTTCTGTTACAACATATCAGTCGTGATAAATTAAATGACTTTGTTAATGCTAAAACTACTTCTAGTGGTACTACATCACTTCATGTTGCAGCTAAAGGTGGCTCCTTGGAAGTTGTAAAATCTTTATTAAAACATGGTGCAATTTATAAAATTGAGAACAAAGAAGGTAAAATACCTATTGATCTTTCTAAGGACCAAAGAGTTACTAACTTACTGAAATTGATCGAAGAATTGTTTAGAGATATAAAAAATGGTAATGTTGAATCTATCAGCAAGCTAAGAGCAGTAAAACCTGATGAGTTCTTAGCTATAACAAATGCTCGTAATAATCAAGGGAATACATTATTGCAAGTTGCTATAGCTAATGGACATAAGAATGTTGCGGGTAAATTGTTAGAAATGCTAAAAAAGCCAGATCAAAATTTACAAGACGTCAATATAGGAAGTGGGGTTAAAAGTTTGAAACTTTGA
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ATGCTAGGCAATGATAATACAAGCTACAGTTTAATTTATGCAGTTCGTGAAGGAAGACTAGAAAGAGCAAGGGAGTTAATTAATTCTTTTGGACTATCTTATTCACAAGCATGGTCAGAAGGATATGTTTTACTTCGTGATGCTATTGAGAATAAACATACAGCGGTTACTAAACTACTTTTAACAAACGGTTCTAAAGTTAACAGCAAAAACAAAAAACCTTCTAATACTCCACTTCATTTTGCTGCTATAAATGGTGACATAGAAATTGTTAAGATGCTTCTAGACAGAGGTGCTAACATTGATGCTAAAAATCAGTATGGCAGAACTCCGCTTCACAATGCGATTGAAAATAAGAAAATGGAAATTACTGAACTACTTTTAAATCGTGGAGCTAACATTAACGTCAGAAGCAATGATGGTATAACTCCTCTTCATATTGCAGCTGAGAGAGAGTATTTACAGATTGTTGAGTATCTTTTAAAATATGGAGCTTATGTTAATTGTGTGTGTACTTCAACATGGAAAAAAGGTTATGCACCACTGCACTTTGCTGTTGAAAAAGGTAGTAAAGAAGTTATCACGTTGCTTTTAAGTAGAGGTGCTAATGTTGATGTTAAAGGGGAAGATAGTATAACCCCTCTTCATATTGCTGCTAAGAAAGGATATATGCATATTGCCGAAGATCTTCTAAACCATGGTGCTTGTACTCATTCTTTCACATTGAAGGAAGGATATACGCCACTACATTTTGCTTCTGAACTGGGCAATGAAGAAGCTGTGAAATTATTCTTGAATAAAGGTGCTGATATTAATGCTAGCACAAATAGTAATTTAACGCCACTTCATATTGCTACCAAAACAGGACGTAAAACAGTTGTAAAGCTGCTCTTACAACATGGAGCTAAAGTTGATAATCAGGACAAAGATGGCAAAACCACACTACACCTCGCTGTTGAAAAAGGATATTTAATGATTGTTGAGGATGTTTTAAAGTATTGTCCTGATATTAATCATCAAAGTAACAGAAGCTCTCTTAAAATCGCAGTGCACGGCTATGGAGAAGAGTATAAAAAGATTGTTGAGGCTCTTCTAGAATATGGCCTTATTGTTAACCCAGAAGATGCAAATAATCCTAAGTTATTACATGCTGCTGTTGAAAAAGGATATTTGAAAATTATTGAAGACCTATTAAAGTATGGTGCTGACGTTAATACGTTATACAATTCAACATTTAAAGAAGGTTTTACACCTTTACATAGTGCAGCCAAAAACAAACAGGAAGAAGTAGCTAAATTGTTGATAAGCTATGAAGCTGATATAAATGCTCAAGATAAAACCGGAAAAACTCCAATATTTTATGCTATTGAGAATGCCGATTTAAAAATTACCAAGCTACTTTTAACTAATAGAGCTAATATAAAAGATAGTCCTGATCTATTGAATATTGCTGTTAAGAAGAAATGCATAGAAATCGTTGAAGCTCTTTTGCAACACGATACTGATATTAACGCTAGTGATAAATATGGAAGAACAGCATTGCATTTTACTGCTTTAAGTGAGAGTGAAGGTTTTTTTGGATTTCTTACTAATGAAGATCCTGATATTAATATTAAGGGAGAAATTGCTAAACTGCTTCTAAGTAAGGGAGCTAATATAAATGCTCAAACCAAAAATGGTATTACGACGCTTCATGCTGCTGCTCAGAAAGGATATACGAAAGTTGTTGAAGCTCTTTTAGAATATAATGCAGATGTTAATTCTACAGTTAAAAGTGATATAACACCTCTCCATCTTTCTGCTCAACAAGGAAATGAAGTAATTAGCAAAATGCTCTTGAACAAAGGAGCTAACGCAAACGCTAAGCAAAAAGATGGAATAACTGCACTTCATATTGCAACTCAAAAAGGCCATAAAGAGGTTGTAAAAGTATTGCTAGAATGCGGTGCTAAAGTTGGTTCTAAAATTAAAAGTGACATAACACCACTGCACCTGGCTGCTCAAAAAGGTTACCAGGAAATTATTGAGACTATCTTGAAATTTGGTGCTGATATTAACTCTAGAGATGAGTATGGCAGAACAGCACTTCACATTGCTTCTAAAGAAGGACATGAAGAAGTTGTTACAACTCTTTTGGAATATGGCTCTGATATTAATATTACGAGTAGAAATAATCATACACCACTTGATTCTGCTATGGTTGGTATAAGGTCATTCTATAGTCAACTCAACAACTATGACTCTGATGATGATGGTTATTACGATCGTGATCGTGGTGTCTGTTCGTGTGAAGTAACTGCTGAAGCTCTTAAACGCCACATAGTTAAAATGAAAACCGCAAATTTATATGTAAGTGAAAAAAATTTACTATCAATGAGTATCAGTGGTGAAATAAGTGGCTTTCAGGATGAATGTGAGGAAGAAATAGCAAGGATGAAGAGTGAGAAGATTAATAATCCTAACATTTCATTTTATGGTATCTTGGCAAAAGGTACAAGCTCATTAGCAATATATATGAGGGATGAAAATATAGTGCAGGTTTTAAAATCAGACGACTATAAAACAAAATTTCCAATATATGCTAGTATGATCGAAAGTCATTTCAGAAAGGGTATGGAAAGAAAAGAGTTACTTGAACAAGGCAATAAAATTTTCCATTTTCTCTTTAACAATTTTCCTGAGTTACCATATGACTGTACTGAAAAAATATTTAGTTACCTGAGTAACGAAGACTTAAGAATTTTGATAGATGCTTGTAAACCTCTTAGCATCAGTAATCCTAATACTAATATTAACAATGTAGTGATTACCTCAAGTACATCTCAAGTACAGTACGTTTAA
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ATGAGTAATATAGTTCATTCAAATAAAAACAATAACTGTGATAACTTTAGTGTAAGAGGACTACAAAGAGCCGTTGATAACATATTTGATAGCTTCTTTACAGGATGGGACTCAGAGCTTTCCAGAAGAGGTAGTAGTCTATTACCAGCTTACGATTTTTATGAAACAAAAGAAAGCTATTGTCTCTCGCTAGAGCTACCAGGTATTTCCAAAGAAAGCATAGACATTAGTATATCTGGCGACAGCTTAATAGTGAAGGGTGAAAAGACGTGTAATAACGAGTCAAAAGATAAGCAGTTTTACCATCGAGAAAGATACTATGGATCTTTCTATAGGTCTATTCAGCTTCCAGTAAATGTAGAGCAAGATAAAGTGTCTGCTAATTTTTCAGATGGAGTATTGCACGTAACCATACCTAAGTCGGAGAAACATATCAAGAGAATTGATGTAAAGTAA
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ATGAGTGAGGCAAATCCAATAGTTACATTGAAGGCTAAAATTAAAGAATTTGGTTTTAGTGAATTAAAGGCTAGTGAGAGCAATAAATCAGCAAACTCTGGTGAAACAATGTATTTCGATTTTCCAAGAATGAACTTTGTTATTAATGGAAAAATTATAGATACAGTTTTAACCTCTGCTTTAATGGAAGGAGCTCAATATCGCAAAAGCAACCTTTTTAATAGTTATGATATATACAGTACTGAAACCGCAAGAGAAAAACAAAGAGAAATAGATACAGATTATGGTAGAGCTTTTGTTGATTCAGTCCTCAAGGATCTTGAAAAGGAACTTGCACATAATGCGTTATGTGAATTATGGAAAAGTCACTGCAAAAATTCTGAAATTCCTGATTATCAGAAAACCACCTCATATGGGAAAGATTTTGAGAGATTTTACAATGCTGGAAGAGGGCATCTGCATCTATTACTAAAAGTAGGAGATGAGAATAAGAACTATCGCCCATTTGTAAAAGAAGTCTTTAAGGAAATGTTCCAATACGCAGAATCAAGTGTTCCGAATGACCCTATCTTAGAAGAAATAATCACTAATTGTAACCAAGCGGGGTATGAATTTGCTGTAAGCATCCCTATTCTTGAAAGTTCACTCTTGGAATATGGATTAAAAGGGGAATATAGCAAGAATAAAACAATGTGTATTGATTGTGCTGATCCAATCAGTACAAAAGTAAAATCTGATATGTTAGTGTTCGTAACGAAGTTTGATAACCCAGGAGAAAAAATATGCGATCTATCGACTTCACTTGAATTTGTACTTGAGTCTCAAGATGGTAAAGATGGTGTAACCTATAAAGATGGCAAATTATTACTTACTATTCCTAAGGAACTAAAAAATTATAAAGGGGAAAGTAGAAACTTGTTTGATGTTATTAAAGAATATTTTCAAAAATTCTGCGAAAAATTAGGATTTAAATTTGAGATAAAAACACAAAAAATAGAGCATGATTTGGACGATTTGCTGAAAGTAAATAGTCATCTTGAAAGCCTAAGACCACCTATTTGTAGTAATAATTATGCTCTTGGTCATTAA

