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570 580 590 600 610 620 630
W23-P2-PSTATATTTAAAAAATATAAAATTATGAAAGTAGCAGACTAGTACTTCTTCTGTTACACGTTTTAGTTTTTAAAATACATAT
Clone-A04 TATATTTAAAAAATATAAAATTATGAAAGTAGCAGACTAGTACTTCTTCTGTTACACGTTTTAGTTTTTAAAATACATAT
Clone-A05 TATATTTAAAAAATATAAAATTATGAAAGTAGCAGACTAGTACTTCTTCTGTTACACGTTTTAGTTTTTAAAATACATAT
Clone-B05 TATATTTAAAAAATATAAAATTATGAAAGTAGCAGACTAGTACTTCTTCTGTTACACGTTTTAGTTTTTAAAATACATAT
Clone-C05 TATATTTAAAAAATATAAAATTATGAAAGTAGCAGACTAGTACTTCTTCTGTTACACGTTTTAGTTTTTAAAATACATAT
Clone-C10 TATATTTAAAAAATATAAAATTATGAAAGTAGCAGACTAGTACTTCTTCTGTTACACGTTTTAGTTTTTAAAATACATAT
Clone-D05S TATATTTAAAAAATATAAAATTATGAAAGTAGCAGACTAGTACTTCTTCTGTTACACGTTTTAGTTTTTAAAATACATAT
Clone-E04 TATATTTAAAAAATATAAAATTATGAAAGTAGCAGACTAGTACTTCTTCTGTTACACGTTTTAGTTTTTAAAATACATAT
Clone-E05 TATATTTAAAAAATATAAAATTATGAAAGTAGCAGACTAGTACTTCTTCTGTTACACGTTTTAGTTTTTAAAATACATAT
Clone-FO4 TATATTTAAAAAATATAAAATTATGAAAGTAGCAGACTAGTACTTCTTCTGTTACACGTTTTAGTTTTTAAAATACATAT
Clone-G03 TATATTTAAAAAATATAAAATTATGAAAGTAGCAGACTAGTACTTCTTCTGTTACACGTTTTAGTTTTTAAAATACATAT
Clone-G04 TATATTTAAAAAATATAAAATTATGAAAGTAGCAGACTAGTACTTCTTCTGTTACACGTTTTAGTTTTTAAAATACATAT
Clone-HO3 TATATTTAAAAAATATAAAATTATGAAAGTAGCAGACTAGTACTTCTTCTGTTACACGTTTTAGTTTTTAAAATACATAT
Clone-H10 TATATTTAAAAAATATAAAATTATGAAAGTAGCAGACTAGTACTTCTTCTGTTACACGTTTTAGTTTTTAAAATACATAT

TTTTTATATGTATTTAGA

650
W23-P2-PSTTTTTATATGTATTTAGA
Clone-A04 TTTTTATATGTATTTAGA
Clone-A05 TTTTTATATGTATTTAGA
Clone-B05 TTTTTATATGTATTTAGA
Clone-CO5S TTTTTATATGTATTTAGA
Clone-C10 TTTTTATATGTATTTAGA
Clone-DOS TTTTTATATGTATTTAGA
Clone-EO4 TTTTTATATGTATTTAGA
Clone-E0S TTTTTATATGTATTTAGA
Clone-FO4 TTTTTATATGTATTTAGA
Clone-GO3 TTTTTATATGTATTTAGA
Clone-GO4 TTTTTATATGTATTTAGA
Clone-HO3 TTTTTATATGTATTTAGA
Clone-H10 TTTTTATATGTATTTAGA
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TTATGTCTATATACACGCTGAAATTAATATATCTAAAATTGTGTCAATTTATTT

670 680 690 700 710 720
TTATGTCTATATACACGCTGAAATTAATATATCTAAAATTGTGTCAATTTATTT
TTATGTCTATATACACGCTGAAATTAATATATCTAAAGTTGTGTCAATTTATTT
TTATGTCTATATACACGCTGAAATTAATATATCTAAAATTGTGTCAATTTATTT
TTATGTCTATATACACGCTGAAATTAATATATCTAAAATTGTGTCAATTTATTT
TTATGTCTATATACACGCTGAAATTAATATATCTAAAATTGTGTCAATTTATTT
TTATGTCTATATACACGCTGAAATTAATATATCTAAAATTGTGTCAATTTATTT
TTATGTCTATATACACGCTGAAATTAATATATCTAAAATTGTGTCAATTTATTT
TTATGTCTATATACACGCTGAAATTAATATATCTAAAGTTGTGTCAATTTATTT
TTATGTCTATATACACGCTGAAATTAATATATCTAAAATTGTGTCAATTTATTT
TTATGTCTATATACACGCTGAAATTAATATATCTAAAATTGTGTCAATTTATTT
TTATGTCTATATACACGCTGAAATTAATATATCTAAAATTGTGTCAATTTATTT
TTATGTCTATATACACGCTGAAATTAATATATCTAAAATTGTGTCAATTTATTT
TTATGTCTATATACACGCTGAAATTAATATATCTAAAATTGTGTCAATTTATTT
TTATGTCTATATACACGCTGAAATTAATATATCTAAAATTGTGTCAATTTATTT

Enmsrmes o a s EE S S S SN N S NS SSEEC S SSESEE o EESTmE S eI EmS e
ACTTTAATATTACCAATCCATTTGTGATATATTTAGAACTGTTTACAACTTATTTAATTTTGTTCATATTATTTTATTGT

730 740 750 760 770 780 790 800
W23-P2-PSACTTTAATATTACCAATCCATTTGTGATATATTTAGAACTGTTTACAACTTATTTAATTTTGTTCATATTATTTTATTGT
Clone-A04 ACTTTAATATTACCAATCCATTTGTGATATATTTAGAACTGTTTACAACTTATTTAATTTTGTTCATATTATTTTATTGT
Clone-A05 ACTTTAATATTACCAATCCATTTGTGATATATTTAGAACTGTTTACAACTTATTTAATTTTGTTCATATTATTTTATTGT
Clone-B05 ACTTTAATATTACCAATCCATTTGTGATATATTTAGAACTGTTTACAACTTATTTAATTTTGTTCATATTATTTTATTGT
Clone-C05 ACTTTAATATTACCAATCCATTTGTGATATATTTAGAACTGTTTACAACTTATTTAATTTTGTTCATATTATTTTATTGT
Clone-C10 ACTTTAATATTACCAATCCATTTGTGATATATTTAGAACTGTTTACAACTTATTTAATTTTGTTCATATTATTTTATTGT
Clone-D05S ACTTTAATATTACCAATCCATTTGTGATATATTTAGAACTGTTTACAACTTATTTAATTTTGTTCATATTATATTATTGT
Clone-E04 ACTTTAATATTACCAATCCATTTGTGATATATTTAGAACTGTTTACAACTTATTTAATTTTGTTCATATTATTTTATTGT
Clone-E05 ACTTTAATATTACCAATCCATTTGTGATATATTTAGAACTGTTTACAACTTATTTAATTTTGTTCATATTATTTTATTGT
Clone-F0O4 ACTTTAATATTACCAATCCATTTGTGATATATTTAGAACTGTTTACAACTTATTTAATTTTGTTCATATTATTTTATTGT
Clone-GO3 ACTTTAATATTACCAATCCATTTGTGATATATTTAGAACTGTTTACAACTTATTTAATTTTGTTCATATTATTTTATTGT
Clone-G04 ACTTTAATATTACCAATCCATTTGTGATATATTTAGAACTGTTTACAACTTATTTAATTTTGTTCATATTATTTTATTGT
Clone-HO3 ACTTTAATATTACCAATCCATTTGTGATATATTTAGAACTGTTTACAACTTATTTAATTTTGTTCATATTATTTTATTGT
Clone-H10 ACTTTAATACTACCAATCCATTTGTGATATATTTAGAACTGTTTACAACTTATTTAATTTTGTTCATATTATTTTATTGT

Figure S1.— No TA repeat variation detected at the W23 Held2 vacant site. The absence of a W23 vacant site in Figure 1B results from a
deletion of the p6 priming site in this inbred. The vacant site was amplified with a combination of p2 and p5 primers (Figure 1A) and 13 clones
were sequenced. All had the same number of TA repeats (boxed in blue). The W23 consensus sequence is shown above the line.
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