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DFRF DFRR
T322 ATAGCACATGTTTTCRTATTAATA ARAATGTTAATTARAATAGA CAARTA §0
T353 ATACCACATCTTTICATATTAATA ARAATCTTAANTAAAATAGA CAAATA 60
T321 ATACCACATCTTTTCATATTAATA AAAATGTTAATT c 60
RRERE R R R R R Rk Rk d RA R R R R R R R R R R R R R R R R R R R kR Rk kR kR R R R R Rk Rk
T322 'TTCATTTATCAGTATGAATGTA CTTAAAAACCTTAATGAGTCATCTGTATGCAT 120
T369 'TTCATTTATCAGTATGAATGTA CTTAAAAACCTTAATGAGTCATCTGTATGCAN 120
T321 'TTCATTTATCAGTATGAATGTA CTT CTTAATGAGTCATCTGTATGCAT 120
RERRER R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R Rk Rk ek ke ek ek ke ke Rk kR k
T322 GACACCATATTAG ATAAAARAAARRATCAATAAGCTAGTATCTTATCCTTTACC 180
13639 GACACCATATTAG ATAAAARAAARARTCAATAAGCTAGTATCTTATCCTTTACC 180
1321 GACACCATATTAG ATAAAAARAAAAATCAATAAGCTAGTATCTTATCCTTTACC 180
L R R
T322 ATCTACAAGATAATTTTGTTTTATTTAACTAAATCTATAATARATARATA RAAC 240
T369 ATCTACARGATAATTTTGTTTTATTTAACTARATCTATAATARATAAATA AAC 240
1321 ATCTACAAGATAATTTTGTTTTATTTAACTAAATCTATAATARATAAATA AAC 240
LA R R R R
T322 ATATARATTATGTTATAATTAAAATTTCTAATARATARATA ATATATAAATIAT 300
T369 ATATARATTATCTTATAATTAAAATTICTAATAAATARATA ATATATAAATTAT 300
T321 ATATARATTATGTTATAATTAAAATTTC TAATAAATARATA ATATATAAATTAT 300
*!‘t*ittittiii EERRR R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R
T322 ANTGAAATTTATTACAAAAACTATTTCGTGATAATAARATTACTTTTAATTATTGATACT 36
T3639 ATTGAAATTTATTACAAAAACTATTTCGTGATAATAAAATTACTTTTAATTATTGATACT 36
1321 ATTGARATTTATTACAARAACTATTTCCTGATAATARAATTACTTTTAATTATTGATACT 36
LR e e R e R R R R R
T322 CITTTAAAARATATARAAAATTARATTCARAARTAAAAATCAARATAATAGRTTTAATAR 420
13639 CTTTTAAAARATATARAAAATTAAATTCARAAATAAARATCAARATAATAGATTTAATAR 42
1321 c ATAARARATTARATTCARAAATARAAATCARAATAATAGATTTAATAR 420
LA R S R R R R R R R R R R R R A R S R R R R R R R R R R R R R
T322 GATAAGAGGTCAATAAAAATTTCTAAAAACGCTTTCATTGARAAATARATTCTARAARRR 48
T3639 CATAAGACCTCAATAARAATTTCTARARACCCTTTCATTCARAAATAAATICTARARARL 43
T321 TAAGAGGTCAA "TTCT CGCTTTCTTT AAATTCTAAARRAR 48
kkktk kR kR kR kR kR kR Rk Rk Rk ® t*ititiitiif1|*1 kkkE Rk Rk R
T322 ACACATTCAAAAAGAAATTCTAAAAGAAAAGAGAAATAGGTATTATATATTTAATTTACT 540
T3639 ACACATTCAAAAAGAAATTCTAAAAGAAAAGAGAAATAGGTATTATATATTTAATTTACT 540
1321 ACACATTCAAAAAGAAATTCTAAAAGAAARGAGAAATAGGTATTATATATTTAATTTACT 540
REERR R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R R AR R R R R R R R R R R R R R R Rk
T322 ATCAAAARATCTTTTGAAAATTTARACTCTTGTTATATTAGTCTTTACAGAAGGCTAATG 600
1383 ATCAARRRATCTTTTGAAARTTTARACTCTTGTTATATTAGTCTTTACAGAAGGCTAATG 600
1321 TC T GAAAATTTAAACTCTTGTTATATTAGTCTTTACAGAAGGCTAATG 600
L
T322 TAATGCTATAATTGTAATATATTAAATTACTGACAAAAARTTTARRATATTAGTATCATA 660
T3639 TAATGCTATAATTGTAATATATTAAATTACTGACAAAARATTTAAAATATTAGTATCATA 660
1321 TAATCCTATAATTCTAATATATTAAATTACTCACAAAAAATTTAAAATATTACTATCATA 660
e e R
T322 CACTTAAAGAGACATATTTARAATCARATGAATTTAGTTTGATTAGTTAAACATATARTG 720
T369 CACTTAAAGAGACATATTTAARATCARATGAATTTAGTTTGATTAGTTAAACATATARTG 120
1321 CACTTAAAGAGACATATTTAAAATCARATGAATTTAGTTTGATTAGTTARACATATAATG 720
LA AR SR R R R A A R A R R R R R R R R R R R R R A R R R R R R R R R R R R R R
T322 TATATAATTTARGAGTATTATARATCTTTTAATARTCTCTICARTICTTACCAATARACA 790
T369 TATATAATTTAAGAGTATTATAAATCTTTTAATAATGTGTTGAATTCTTACCAATARACA 718
1321 TATATAATTTAAGAGTATTATAAATC TTTTAATAATGTGTTGAATTCT ACCAATAANCA 780
RERERE R R R R R R R R R R R R AR R R R R R R R R R R R R R R R AR IR R R R R R R R R AR R R R R ERE % &
T322 ATAAAAAGGATATTAAAAGCTCA 803
T389 ATAAARAGGATATTAAAAGCTCA 803
T321 ATAAAAAGGATATTAAAAGCTCA 803
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FIGURE S6. —Promoters of w4-dp (T321) and w4-p (T369) alleles were intact following insertion of Tgm9. (A) Schematic
representation of the promoter region amplified by PCR is shown. Inverted triangle showed the 7gm9 insertion site. (B) PCR
amplified promoter sequences of parental line T322 (w4-m) and two stable mutants w#-dp (T321) and w#-p (T369) are compared.
Primer DFRF, CCTATGCCATGTGAGAATAAAGCAG; Primer DFRR, CCGTATGAAGTGGGTGCTTTTATAG.



