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Figure S1   Zfp30 gene expression measured by microarray and qRT‐PCR is strongly correlated. Data points represent the 
mean of 2‐4 mice per CC founder strain and are color coded as in Figure 1. Dashed red line represents linear fit of data. R2 = 
0.85 (p = 0.001).  
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 


